
 

เทียมหทยั  ชูพนัธ์ : การศึกษาดา้นอนุกรมวธิานของพรรณพืชวงศ ์Acanthaceae วงศย์อ่ย 
Nelsonioideae และ Acanthoideae (Pseuderanthemum) ในประเทศไทย 
(SYSTEMATIC STUDY OF ACANTHACEAE, SUBFAMILIES NELSONIOIDEAE 
AND ACANTHOIDEAE (PSEUDERANTHEMUM), IN THAILAND) อาจารยที์Fปรึกษา : 
ดร.พอล  เจ  โกรดิ, 479 หนา้.  

 

การศึกษาดา้นอนุกรมวธิานของพรรณพืชวงศ ์ Acanthaceae วงศย์อ่ย Nelsonioideae และ 
Acanthoideae (Pseuderanthemum) ในประเทศไทย พบตวัอยา่งพืชทัNงสิNน 4 สกุล 45 แทกซา         
ในจาํนวนนีN เป็นพืชถิFนเดียวของประเทศ 16 แทกซา โดยพบวา่เป็นพืชทีFมีการรายงานเป็นครัN งแรก
และคาดวา่จะเป็นพืชชนิดใหมข่องโลก 3 แทกซา เป็นพืชปลูกเพืFอเป็นไมป้ระดบั 4 แทกซา คือ 
Pseuderanthemum carruthersii P. laxiflorum P. metallicum P. reticulatum เพืFอเป็นสมุนไพร        
1 แทกซา คือ P. “palatiferum” นอกจากนีNไดจ้ดัทาํรูปวธิานระดบัสกุล ระดบัชนิด และแทกซา ให้
คาํบรรยายลกัษณะทางพฤกษศาสตร์ ภาพถ่ายและภาพวาด ระบุตวัอยา่งตน้แบบ ตวัอยา่งศึกษาและ
เอกสารอา้งอิงตามหลกัอนุกรมวธิาน พืชมีการกระจายพนัธ์ุอยูท่ ัFวประเทศในนิเวศของป่าหลายแบบ 
บางชนิดมีการกระจายพนัธ์ุกวา้งและบางชนิดพบเฉพาะพืNนทีF 

ศึกษาลกัษณะของปากใบ เซลลเ์ยืFอบุผวิใบ ซิสโทลิตท ์ และรูปแบบการเรียงตวัของเส้นใบ 
พบวา่ ลกัษณะทางกายวภิาคบางประการสามารถนาํมาใชจ้าํแนกพืชในระดบัสกุลได ้ แต่เป็นได้
เพียงขอ้มูลพืNนฐานของพืชแต่ละชนิด ศึกษาลกัษณะเรณูของพืชดว้ยกลอ้งจุลทรรศน์แบบใชแ้สง
และกลอ้งจุลทรรศน์อิเล็กตรอนแบบส่องกราด พบวา่ ลกัษณะสัณฐานวทิยาของเรณูพืชสามารถ
นาํมาใชจ้าํแนกพืชในระดบัสกุลและระดบัทีFต ํFากวา่สกุลได ้

การวเิคราะห์สายสัมพนัธ์ทางววิฒันาการของพืช จากลาํดบันิวคลีโอไทดใ์นไรโบโซมดี
เอน็เอ internal transcribed spacer (ITS) และคลอโรพลาสตดี์เอ็นเอชนิด trnL-F ndhF-rpl32R psaI-
accD และ trnQ-rps16x1 ดว้ยวธีิ Maximum parsimony และ Bayesian analysis พบวา่ มีลกัษณะ
ความผนัแปรทีFเกิดขึNนภายในชนิด แต่ยงัคงสามารถอธิบายการจดักลุ่มพืชจากขอ้มูลชีวโมเลกุลได ้
โดยใชล้กัษณะสัณฐานวทิยาทีFเลือกมาช่วยในการวเิคราะห์ นอกจากนีNยงัใชอ้ธิบายความสัมพนัธ์
ของพืชทัNงสีFสกุลทีFนาํมาศึกษา 
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A systematic study of Acanthaceae, subfamilies Nelsonioideae and 

Acanthoideae (Pseuderanthemum) in Thailand was carried out. Four genera and 45 

taxa are recognized which 16 taxa of these species are endemic to the country. Three 

taxa are recorded for the first time and expected to be new to science. Four taxa are 

introduced plants which are used as ornamental plants, i.e., Pseuderanthemum 

carruthersii, P. laxiflorum, P. metallicum, and P. reticulatum. One introduced plant, 

Pseuderanthemum “palatiferum”, is used as a medicinal plant. Keys to genera, 

species and taxa were constructed. For the examined specimens, the description of 

species included type, bibliographies, photographs, and line drawings. The studied 

plants were found to be distributed many forest types. Some species are widespread in 

many habitats, while habitats of some are more restricted. 

The study on stomata, epidermal cells, cystoliths, and leaf venation pattern 

showed that some anatomical characters could be used as a taxonomic tool at the 

genus level, but only provided basic information at the species level. The 
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palynological study using light microscope and scanning electron microscope 

revealed that pollen morphology is useful for genus and lower level identification. 

The phylogenetic study was carried out based on the nuclear ribosomal 

internal transcribed spacer (ITS) and the chloroplast trnL-F, ndhF-rpl32R, psaI-accD, 

and trnQ-rps16x1 nucleotide sequence data using the Maximum Parsimony and 

Bayesian analysis. There were character variations within species, but molecular data 

was still helpful for classification supported with representative morphological 

characters. Moreover, these results represented the phylogeny in four studied genera. 
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