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 โรคสแคบหรือแอนแทรคโนสท่ีเกิดจากเช้ือ Sphaceloma ampelinum เปนโรคท่ีมีความ 
สําคัญกับองุนท่ัวโลก รวมท้ังประเทศไทย ความหลากหลายของเช้ือ และลักษณะการถายทอดทาง
พันธุกรรมของยีนตานทานโรคสแคบ สามารถใชเปนขอมูลในการปรับปรุงพันธุองุนใหตานทาน
โรคสแคบไดอยางมีประสิทธิภาพ งานวิจัยนี้มีวัตถุประสงคเพ่ือ 1) ศึกษาความหลากหลายทางสัณ- 
ฐานวิทยา ระดับความรุนแรงในการกอโรค และใชเครื่องหมาย random amplified polymorphic DNA 
(RAPD) ตรวจสอบความหลากหลายทางพันธุกรรมของเช้ือ 2) ประเมินและเปรียบเทียบระดับความ
ตานทานโรคสแคบในองุนลูกผสมช่ัวท่ี 1 (F1) โดยวิธีการทดสอบความตานทานโรคในสภาพหอง 
ปฏิบัติการและสภาพไร 3) ศึกษาสมรรถนะการรวมตัวของยีนตานทานโรคสแคบในองุน 4) ประเมิน
ความหลากหลาย (polymorphism) ของเครื่องหมาย RAPD ท่ีมีรายงานวาสัมพันธกับยีนตานทานโรค 
สแคบในองุน และ 5) ประเมินความสัมพันธระหวางเครื่องหมาย single strand conformation poly 
-morphism (SSCP) ท่ีพัฒนาจาก resistance gene analogs (RGAs) กับลักษณะตานทานโรคสแคบใน
องุน การศึกษาครั้งนี้ไดแบงการทดลองออกเปน 3 สวน ไดแก การศึกษาความหลากหลายของเช้ือ 
ความตานทานและการแสดงออกของยีนตานทาน และการพัฒนาเครื่องหมายโมเลกุลสําหรับยีน
ตานทานโรคสแคบในองุน 
 จากการศึกษาความหลากหลายของเช้ือ จํานวน 19 ไอโซเลต พบวาเช้ือสามารถเจริญเติบโต
ไดดีท่ีสุดบนอาหาร cereal agar (CA) และ corn cereal agar (CCA) แตเริม่หยุดการเจริญเติบโตเม่ือ
เช้ืออายุ 8 สัปดาห สวนลักษณะทางสัณฐานวิทยา ไดแก สีและรูปรางของโคโลนี การมี/ไมมี aerial 
mycelium และขนาดโคนิเดีย พบวาอาหารท้ัง 4 ชนิด (CA, CCA, potato dextrose agar (PDA) และ 
Job’s tear corn cereal agar (JCCA)) ทําใหเช้ือแตละไอโซเลตมีลักษณะดังกลาวแตกตางกัน ยกเวน
ขนาดโคนิเดีย มีคาใกลเคียงกันอยูระหวาง 4.20-5.51 x 1.58-2.07 ไมครอน การวิเคราะห RAPD 
แสดงวาเช้ือ 19 ไอโซเลตมีความเหมือนกันทางพันธุกรรม 0.78-0.94 และสามารถแบงเช้ือออกได
เปน 4 กลุมตามภาค อยางไรก็ตาม เช้ือแตละไอโซเลตมีระดับความรุนแรงในการกอโรคแตกตางกัน 
โดยไอโซเลต Nk4-1 และ Cr1-1 มีระดับความรุนแรงในการกอโรคสูงท่ีสุด 3.08 และ 2.96 คะแนน 
ตามลําดับ สวนไอโซเลต Nk5-1 มีระดับความรุนแรงในการกอโรคนอยท่ีสุด (1.74 คะแนน) (ชวง



 

คะแนน 1 = 0-6 แผล และ 5 = >100 แผล) ผลการทดลองนี้บงช้ีวาเช้ือ S. ampelinum จากตางแหลง
กันมีการเจริญเติบโต ลักษณะทางสัณฐานวิทยา พันธุกรรม และระดับความรุนแรงในการกอโรค 
ตางกัน และยีนตานทานเดี่ยวอาจไมมีประสิทธิภาพในทุกพ้ืนท่ี  
    การศึกษาความตานทานและการแสดงออกของยีนตานทานตอเช้ือ S. ampelinum ในสภาพ
หองปฏิบัติการโดยวิธี detached leaf ในองุน 10 พันธุ/สายพันธุ พบวาองุนสายพันธุ Wilcox 321, NY 
65.0550.04 และ Illinois 547-1 มีระดับความตานทานสูงท่ีสุด (1.03, 1.09 และ 1.09 คะแนน ตาม 
ลําดับ) สวนองุนพันธุ Black Queen ออนแอมากท่ีสุด (4.61 คะแนน) และพบวาพันธุ/สายพันธุองุน
มีปฏิสัมพันธกับไอโซเลตของเช้ือ ดังนั้น ในการปรับปรุงพันธุองุนใหตานทานโรคสแคบ จําเปน 
ตองทดสอบความตานทานโรคในสภาพไร หลายสถานท่ี และอาจจําเปนตองรวมยีนตานทานหลาย 
ยีนไวในพันธุเดียวกัน เม่ือพิจารณาลูกผสม F1 จํานวนท้ังหมด 133 ลูกผสม จาก 12 คูผสม พบวามี 
14 ลูกผสม ท่ีตานทานหรือตานทานมากตอไอโซเลต Nk4-1 และ Rc2-1 คิดเปน 10.5 เปอรเซ็นตของ 
ลูกผสมท้ังหมด ซ่ึงใหผลสอดคลองกับการทดลองในสภาพไร โดยมีคาสัมประสิทธ์ิสหสัมพันธ 
สเปยรแมน เทากับ 0.54; P ≤ 0.01 และ 0.41; P ≤ 0.05 ตามลําดับ และพบลูกผสม F1 ท่ีนาสนใจมาก
ท่ีสุด คือ SUT0404.40 เนื่องจากตานทานเช้ือท้ังสองไอโซเลตในสภาพหองปฏิบัติการและมีความ
ตานทานระดับสูงในสภาพไร เม่ือทดสอบสมรรถนะการรวมตัวท่ัวไป (general combining ability; 
gca) และสมรรถนะการรวมตัวจําเพาะ (specific combining ability; sca) ในองุน 6 คูผสม โดยใช
แผนการผสมพันธุแบบ North Carolina mating design II (NC II) ผลการวิเคราะหพบวายีนท่ีควบคุม
ลักษณะตานทานโรคสแคบในองุนเปนยีนแบบบวก (additive gene action) ซ่ึงสายพันธุองุนท่ีเหมาะ 
ในการถายทอดยีนตานทานโรคสแคบมากท่ีสุด คือ NY65.0550.04 อัตราพันธุกรรมอยางแคบมีคา 
79.2 เปอรเซ็นต แสดงวายีนท่ีควบคุมลักษณะตานทานโรคสแคบสามารถถายทอดทางพันธุกรรม
ไดสูง สวนการพัฒนาเครื่องหมายโมเลกุลสําหรับยีนตานทานโรคสแคบในองุน พบวาเครื่องหมาย 
RAPD และ SSCP ท่ีใชในการทดลองไมเหมาะสมท่ีจะนําไปใชคัดเลือกพันธุองุนในประชากรนี้
ยกเวนเครื่องหมาย SSCP NY28_1 สัมพันธกับลักษณะตานทานในคูผสมระหวาง Italia × NY 
65.0550.04 (R2 = 0.96; P < 0.01) แตจําเปนตองยืนยันผลการทดลองดวยการใชจํานวนประชากรท่ีมี
ขนาดใหญขึ้น  
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 Scab or anthracnose caused by Sphaceloma ampelinum, is one of the most 

important grape diseases worldwide including Thailand. Knowledge of pathogen 

diversity and inheritance of scab resistance genes could be used to achieve efficient 

grape breeding for scab resistance. The objectives of this study were 1) to study 

morphological diversity, virulencity using random amplified polymorphic DNA (RAPD) 

to evaluate genetic diversity of scab pathogen, 2) to assess and compare the scab 

resistance levels of F1 hybrids under laboratory and field conditions, 3) to study the 

combining ability of scab resistance genes, 4) to evaluate polymorphisms of RAPD 

markers reported to be linked to scab resistance gene(s), and 5) to evaluate correlation 

between single strand conformation polymorphism (SSCP) markers developed from 

resistance gene analogs (RGAs) and scab resistance in grapes. This study was divided 

into three parts : diversity of pathogen, resistance and expression of resistance gene(s) 

in grapes, and development of molecular markers for scab resistance gene(s).  

 In the first part, it was found that all 19 isolates were best grown on cereal agar 

(CA) and corn cereal agar (CCA) but began to stop growing at week 8. Morphological 

characterization according to color and shape of colonies, presence/absence of aerial 



 

mycelium and conidial size showed that each isolate had different characters on four 

media (CA, CCA, potato dextrose agar (PDA) and Job’s tear corn cereal agar (JCCA)) 

except conidial size, which fell on the similar range of 4.20-5.51 × 1.58-2.07 μm. The 

RAPD analysis of 19 isolates showed the genetic similarity of 0.78-0.94, and these 

isolates could be divided into 4 groups, mainly by geographical regions. However, the 

virulence of each isolate was different. Isolates Nk4-1 and Cr1-1 were the most virulent 

(score 3.08 and 2.96, respectively), and Nk5-1 was the least virulent (score 1.74) (score 

range 1= 0-6 lesions and 5 = >100 lesions). These results indicated that S. ampelinum 

from different geographical regions had differential growth, morphology, genetics and 

virulence, and that a single resistance gene might not be effective across all regions.  

 The analysis of resistance and expression of resistance gene(s) to S. ampelinum 

under laboratory condition using detached leaf assay of ten grape cultivars/lines showed 

that Wilcox 321, NY65.0550.04 and Illinois 547-1 were the most resistant lines (score 

1.03, 1.09 and 1.09, respectively) and Black Queen was the most susceptible cultivar 

(score 4.61). In addition, significant interactions were found between grape cultivars/ 

lines and isolates of the pathogen. Therefore, breeding of grape for scab resistance 

required several years and locations of field testing, and pyramiding might be achieved 

by combining multiple resistance genes into one cultivar. Fourteen F1 hybrids from 

133 hybrids of 12 crosses were resistant or highly resistant to isolates Nk4-1 and Rc2-1 

(10.5% of total hybrids). These results were in agreement with evaluation under field 

condition with the Spearman’s rank correlation of 0.54, P ≤ 0.01 and 0.41, P ≤ 0.05, 

respectively. The most interesting F1 hybrid was SUT0404.40 owing to its resistance 

to both isolates under laboratory condition and its high resistance level under field 

condition. When general combining ability (gca) and specific combining ability (sca) 

were analyzed using North Carolina mating design II (NC II) in 6 crosses of grapes, it 
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was found that scab resistance in grapes was controlled by additive gene action. 

Moreover, it showed that NY65.0550.04 was the most suitable parent for the transfer 

of scab resistance. The estimated heritability of scab resistance was 79.2%, suggesting 

that scab resistance gene(s) was (were) highly heritable. Finally, the development of 

molecular markers for scab resistance gene(s) in grape indicated that the RAPDs and 

SSCPs used in this experiment were not suitable for selection of scab resistance in this 

population, except NY28_1 marker which was significantly correlated with scab 

resistance in the Italia × NY65.0550.04 cross (R2 = 0.96; P < 0.01). However, the 

results need to be verified with larger population. 
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