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สายพนัธ์ุแอคติโนแบคทีเรีย 77 สายพนัธ์ุ และเช้ือรา 177 สายพนัธ์ุ ไดถู้กแยกจากดินในเขต

มหาวทิยาลยัเทคโนโลยสุีรนารี จงัหวดันครราชสีมา เช้ือเหล่าน้ีไดถู้กน ามาทดสอบความสามารถใน
การสร้างสารต้านจุลชีพก่อโรค ได้แก่ Staphylococcus aureus TISTR1466 methicillin-resistant 
Staphylococcus aureus DMST20654 ( MRSA)  Bacillus subtilis TISTR008 Bacillus cereus 
TISTR687 Escherichia coli TISTR780 Enterobacter aerogenes TISTR1540 Salmonella typhi 
TISTR292 Proteus mirabilis TISTR100 Candida albicans TISTR5779 Candida tropicalis 
TISTR5174 และ Saccharomyces cerevisiae TISTR5049 พบว่ามีเพียงเช้ือรา 11 สายพนัธ์ุ และเช้ือ
แอคติโนแบคทีเรีย 6 สายพนัธ์ุท่ีสามารถตา้นการเจริญของเช้ือจุลินทรียท์ดสอบได ้โดยแอคติโน
แบคทีเรียสายพนัธ์ุ PKA45 และ PKA51 มีความสามารถในการสร้างสารตา้นจุลชีพทดสอบทั้ ง
แบคทีเรียแกรมบวก แบคทีเรียแกรมลบ และยสีตไ์ดดี้ท่ีสุด จากผลการทดสอบความสามารถในการ
ยบัย ั้งการเจริญดังกล่าวสามารถคดัเลือกเช้ือจุลินทรียจ์ากดินทั้งหมดจ านวน 17 สายพนัธ์ุมาจดั
จ าแนกชนิดโดยการวิเคราะห์เชิงเปรียบเทียบล าดบันิวคลีโอไทด์ของ Internal transcribed spacer 
(ITS) region และยนีส์ 16S rRNA พบวา่ เช้ือราทั้งหมด 11 สายพนัธ์ุ สามารถระบุชนิดได ้4 จีนสั ท่ี
พ บ เป็ น ก ลุ่ ม ให ญ่ คื อ  Aspergillus (45.5%) Penicillium (27.3%) Talaromyces (18.2%) แ ล ะ 
Clonostachys (9.1%) และ 6 สายพนัธ์ุของเช้ือแอคติโนแบคทีเรีย พบวา่ ทุกสายพนัธ์ุเป็นสมาชิกใน
กลุ่ม Streptomyces และจากการศึกษาแผนภูมิวิวฒันาการของยีน 16S rRNA พบว่าแบคทีเรียสาย
พันธ์ุ  PKA45 มีสายวิว ัฒนาการท่ีแยกออกไปจากเช้ือสายพันธ์ุอ้างอิง คือเช้ือ Streptomyces 
sioyaensis ซ่ึงมีความเป็นไปได้ว่าแบคท่ีเรียสายพนัธ์ุ PKA45 อาจจะเป็นสายพนัธ์ุใหม่ของเช้ือ 
Streptomyces sioyaensis จากผลการทดสอบความสามารถในการตา้นเช้ือจุลชีพก่อโรค เช้ือแอคติ-
โนแบคทีเรียสายพนัธ์ุ PKA45 และ PKA51 ท่ีสามารถสร้างสารตา้นจุลชีพท่ีมีขอบเขตการออกฤทธ์ิ
กวา้งไดถู้กคดัเลือกน ามาใชใ้นการศึกษาผลของอาหารเล้ียงเช้ือ ระยะเวลาในการบ่ม และชนิดของ
สารสกัดต่อการออกฤทธ์ิตา้นเช้ือจุลินทรียท์ดสอบ พบว่าอาหารท่ีใช้เล้ียงเช้ือต่างชนิดกัน และ
ระยะเวลาการบ่มท่ีต่างกนัมีผลต่อการออกฤทธ์ิตา้นเช้ือจุลชีพทดสอบ โดยเช้ือท่ีเล้ียงในอาหารสูตร 
MHB และใช้ระยะเวลาในการบ่ม 3 วนั เช้ือจะผลิตสารตา้นจุลชีพทดสอบไดดี้ท่ีสุด นอกจากน้ียงั
พบว่าสารสกัดหยาบท่ีสกัดด้วยตัวท าละลายเอทิล อะซิเตท ให้ผลการต้านจุลชีพทดสอบทั้ ง
แบคที เรียแกรมบวก แบคที เรียแกรมลบ และยีสต์ได้ดี ท่ี สุด  ผลจากการศึกษาในคร้ังน้ี
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ACTINOBACTERIA/ METHICILLIN-RESISTANT STAPHYLOCOCCUS AUREUS 

STREPTOMYCES SIOYAENSIS/ ANTIMICROBIAL ACTIVITY 

 

Total of 77 actinobacteria strains and 177 fungal strains were isolated from 

soil in Suranaree University of Technology, Nakhon Ratchasima, Thailand. They 

were used for the screening of their antimicrobial activity against selected bacterial 

pathogens. They were Staphylococcus aureus TISTR1466, methicillin-resistant 

Staphylococcus aureus DMST20654 ( MRSA) , Bacillus subtilis TISTR008, Bacillus 

cereus TISTR687, Escherichia coli TISTR780, Enterobacter aerogenes TISTR1540, 

Salmonella typhi TISTR292, Proteus mirabilis TISTR100, Candida albicans 

TISTR5779, Candida tropicalis TISTR5174 and Saccharomyces cerevisiae 

TISTR5049. Eleven strains of fungi and 6 of actinobacteria isolates showed 

antimicrobial activity against test pathogens. Among them, PKA45 and PKA51 

showed highest antimicrobial activity against gram-positive bacteria, gram-negative 

bacteria and yeasts. A total of 17 antimicrobial-producing soil isolates were used for 

identification of antimicrobial-producing soil microorganisms by internal transcribed 

spacer (ITS) region and 16S rRNA gene sequences analysis. The result showed that 

11 antimicrobial-producing fungi isolates were classified into four genera. The 

dominant genera found in this area were the genus Aspergillus (45.5%). Others were 
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